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Genomsekventering

Royndir við genomsekventering av laksa-virusum
• ILAV 

• PMCV

• PRV

Nytta av genomsekventering
• Smittuketur/vegir

• Mutatiónir, ið kunnu ávirka virulence

• Mutatiónir, ið kunnu ávirka vaksinu



SARS-CoV-2

• RNA virus

• 30.000 nukleotidir langur arvastrongur

• Fyrsta genomið úr Wuhan/Kina

• GISAID
• altjóða granskingarbólkur, ið umsitur genom-databasan
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Mannagongd

• Poting frá einum persóni

• Uppreinsað RNA frá prøvanum
• Arvamaterialið hjá bæði persóni

og virusi

• SARS-CoV2 positivur prøvi

• RNA til cDNA



Mannagongd



• 144 genom

• 37 unik
• av teimum 18 føroyskar mutatiónir



Mutatiónir í Føroyum



Mutatiónir í verðini
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Smittan í Europa

2019
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Smittan í Føroyum



Útbrot 1

03.-16. Mars
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Útbrot 2

04.-12. August
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Útbrot 3

18.-30. Septembur



Nextstrain Clades



Víðari gransking

• Samanlíkna sekventeringsúrslit
við væntaðar smittuketur

• Genomsekventera allar enn
ókendar smittuketur

• Menna eina skjótari metodu at 
genomesekventera virusgenom
• MinION




