Arvafrgdi sum ambod i fiskivinnuni
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Hesin fyrilestur er partur av Visundavgku a ferd 2017

Endamdlid er at gkja um ahugan fyri gransking og fyri granskingarurslitum i samfelagnum

Fyrilestra yvirlit:
* Fyrst verdur greitt heilt stutt fra hvat DNA og arvafrgdi er

* Naest verdur hugt nzerri eftir hvussu arvafrgdilig ambod vera nytt til at kanna menniskju

e Sidani verdur greitt fra hvussu hesi somu arvafrgdilig ambod
kunnu nytast til at kanna fisk, og i umsiting av fiskivinnuna.

* Til seinast vera dgmi nevnd har arvafr@dilig ambod hava veri V| S| r] d a
nytt til fisk. y
— a fero
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* Um tu hyggur nég neer, so er alt liv uppbygd av smaum eindum sum vit kalla
kyknur.

e Kyknur eru livsins Lego
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e Kyknur hava alskyns skap og st@ddir

* Hetta er treyta av hvat djor og hvgrjum likamsluti
kyknan er av

* Kyknur er sera smaar og siggjast ikki vio
berum eygum

e T.d. menniskja hud kyknur 30 um (0,00003 m)
long

* Tad eru uml. 37.200.000.000.000 kyknur i
menniskja kroppinum
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* Kyknur eru smaar feitt blgdrur
* Feitt lag uttana (membran)
* Ein kjarna
* Ymisk organellir

e [ kjarnanum 3 hvegrjari kyknu i
kroppinum er okkara arvamassi
* Eisini kallad genom
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* Menniskja arvamassin er byttur upp i 23 p@r av arvastrongjum
* Eisini kallad kromosom

* Annar strongurin i hverjum pari verdur arvadur fra papanum, medan hin verdur
arvadur fra mammuni

* Allur arvamassin hja eini menniskjakyknu er uml. 2 m langur og bert 2
nm (0,00000002 m) breidur
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* Arvastrongurin er gjgrdur av DNA
* DNA stendur fyri deoxyribonucleic acid, id er tad evnafrgdiliga navnid fyri arvastrongin

e DNA hevur:

* Eitt bakbein id gevur DNA helix formin
* Basur

e Adenine (A) og Thymine (T)

e Guanine (G) og Cytosine (C)

e Radfylgjan av hesum basum er uppskriftin uppa okkum

 Hendan radfylgjan avgerd t.d.
e Hudarlit og eygnalit
* Um vit hava cystiska fibrosu ella ikki
e Hvussu vit nidurbréta mat
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* At kortleggja ein arvamassa merkir at faa greidu a

hvussu hendan radfylgjan av basum (A,T,G og C) saer
ut

* Menniskja arvamassin var kortlagdur i 2003 og er uml.
3.000.000.000 bp

* Ongin hevur ti somu radfylgjuna, men té er 99,9% av
radfylgjuni hja gllum menniskjum lika
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* Naerri tveir personar eru i familju, meira
likist teirra radfylgja.

 Systkin arva teirra radfylgju fra somu
foreldrum, og hava ti sera lika radfylgju

e Systkinabgrn arva teirra radfylgju fra somu
ommu og abba. Men tey arva eisini fra hinum
ommu og abbanum, ti likist radfylgjan ikki lika
nogv sum hja systkjum

* Trimenningar hava somu langommu og

langabba, ti likist teirra radfylgja upp aftur
minni

|J
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* Folk ur sama landi eru ofta naerri i familju enn félk dr ymiskum
londum

e Ti likist basu radfylgjan i arvastronginum hja folki ur sama landi

* Somuleidis likist radfylgjan hja folki
ur sama heimsparti
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* Tey 0,1% av okkara radfylgju sum kunnu vera ymisk fra person

til person, eru tad sum er ahugavert i arvafrg0i

* Tad er hetta vit hyggja eftir ta vit vilja vita um tvey folk eru i familju ella hvar tey
eru fra.

* Ymisleikin i okkara arvamassa kann hava ymisk skap
 Single nucleotide polymorphims (SNP)

Insertion/deletion

Copy number variation

Microsatilites

Structural variations
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* Single nucleotide polymorphims (SNP)

* Ein einkult basa i sama stad i radfylgjuni hja
tveimum personum er ymisk.

* Hendan basan kann t.d. vera tann sama hja
gllum i eini familju, ella gllum i einum landi

* SNPar eru nogv bruktir i arvafrgdi

\ G
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Hvat hevur alt hetta vid fiskivinnuna at gera?
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Fiskivinnan og arvafrgdi

* HerGen
e Min PhD verkaetlan

 Endamal
* Kortleggja arvamassan hja sild

* Finna arviligan mun i millum fyra sildastovnar

* Fgroyska fjardarsild (FASH) Atlantic Herri
Cpea harengus

* [slendska sild (ISSH)
* Nordhavssild (NSSH)

* Nordsjovar sild (NSAH)
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Fiskivinnan og arvafrgdi

* HerGen

* Mannagongd
* Lesa arvastrongin hja 30 sildum ar hvgrjum stovni

e Samanbera arvastrongirnir og finna st@d har munur er a

FASH > AGTCTAAGTGTAGCATCAATGGCCTTACTTACTAATCATTC
ISSH -> AGTCTAACTGTAGCATCATTGGCCTTACTTACTAATCATTC
NSAH -> AGTCTAACTGTAGCATCAATGGCCTTACTTACTAATCAATC
NSSH -> AGTCTAACTGTAGCATCAATGGCCTTACTTGCTAATCATTC

SNP panel 8 19 31 39
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Fiskivinnan og arvafrgdi

* HerGen

FASH
ISSH
NSAH
NSSH

I I I I
V V V V

SNP panel

AGTCTAAGTGTAGCATCAATGGCCTTACTTACTAATCATTC
AGTCTAACTGTAGCATCATTGGCCTTACTTACTAATCATTC
AGTCTAACTGTAGCATCAATGGCCTTACTTACTAATCAATC
AGTCTAACTGTAGCATCAATGGCCTTACTTGCTAATCATTC

8 19 31 39
FASH > 8=G, 19=A, 31=A, 39=T
ISSH > 8=C, 19=T, 31=A, 39=T
NSAH > 8=C, 19=A, 31=A, 39=A
NSSH > 8=C, 19=A, 31=G, 39=T
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Fiskivinnan og arvafrgdi

* HerGen

 Okend silda syni fra einum bati:

Synil
Syni2
Syni3
Syni4
Syni5

8=G, 19=A, 31=A, 39=T
8=C, 19=A, 31=G, 39=T
8=C, 19=T, 31=A, 39=T
8=C, 19=A, 31=G, 39=T
8=C, 19=A, 31=A, 39=A

* Ur hvgrjum stovni eru hesar sildir?
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* HerGen

Synil
Syni2
Syni3
Syni4
Syni5

FASH - 8=G, 19=A, 31=A, 39=T
ISSH  -> 8=C, 19=T, 31=A, 39=T
NSAH  -> 8=C, 19=A, 31=A, 39=A
NSSH - 8=C, 19=A, 31=G, 39=T

-> 8=G, 19=A, 31=A,39=T =

-> 8=C, 19=A, 31=G, 39=T =

-> 8=C, 19=T, 31=A, 39=T =

-> 8=C, 19=A, 31=G, 39=T =

-> 8=C, 19=A, 31=A,39=A =

FASH
NSSH
ISSH
NSSH
NSAH
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Fiskivinnan og arvafrgdi

* HerGen

* Huvi vilja vit hvgrjum stovni ein fiskur er ur?
e Burdardyggan fiskiskap
* Minka um 6légligum, dskrasettum og dskipadum fiskiskapi
* Stovnsumsiting

e Sporfori

(J

SUSTAINABLE SEAF00D: DOING YOUR PART
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Fiskivinnan og arvafrgdi

* HerGen

* Urslit
» Kortlagt arvamassan hja sild
* Lisid arvastrongin hja sild ur teimum fyra stovninum

NSNS

* Funnid mun i millum stovnarnar
e 1.881.133 SNPar :

* Eftir at gera
* Rokna ut hvgrjir SNPar siga mest
* Helst minni enn 100
e Kanna um hetta veruliga riggar
* Menna biligari mannagongdir
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Fiskivinnan og arvafrgdi

* HerGen
e Studla verkeaetlanini hava:

O ’ Innovationsfonden

granskingar(rééié N

FISKIVINNU
GRANSKING
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Y Statoil

e Pelagic Organisatio "

NOTASKIP .0.‘
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Fiskivinnan og arvafrgdi

e Adrar verkatlanir

* FishPopTrace FishPopTrace

e 15 granskara bolkar ur EU, Norra og Russlandi

* “.build a framework providing end-user tools in the areas of fish population analysis and fish
(product) traceability as well as for policy related monitoring, control, surveillance (MCS) and
enforcement in the fisheries sector.”

* “The holistic approach underlying FishPopTrace is also expected to be beneficial in the fight
against lllegal, Unregulated and Unreported (IUU) fishing, for conservation and fisheries
management measures, and for monitoring and surveillance of marine stock enhancement
and aquaculture.”

e 13 visindaligar greinar
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Fiskivinnan og arvafrgdi

e Adrar verkatlanir

e Toskur (Gadus morhua)
* 8 SNPar

e Sild (Clupea harengus)
* 32 SNPar

 Leistur (Solea soleaq)
* 50 SNPar

* Hvitingur (Merluccius merluccius)
* 72 SNPar

FishPopTrace

nature — 2 X~
COMMUNICATIONS N

B B Altmetric: 74 Citations: 93 More detail »

Article | OPEN

Gene-associated markers provide tools
for tackling illegal fishing and false eco-
certification

Einar E. Nielsen™, Alessia Cariani, Eoin Mac Aoidh, Gregory E. Maes, llaria Milano, Rob Ogden,
Martin Taylor, Jakob Hemmer-Hansen, Massimiliano Babbucci, Luca Bargelloni, Dorte Bekkevold,
Eveline Diopere, Leonie Grenfell, Sarah Helyar, Morten T. Limborg, Jann T. Martinsohn, Ross
McEwing, Frank Panitz, Tomaso Patarnello, Fausto Tinti, Jeroen K. J. Van Houdt, Filip A. M. Volckaert,

Robin S. Waples, FishPopTrace consortium & Gary R. Carvalho
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Leistur Hvitingur

Locations for the genetic baselines (white circles) and policy-led individual assignment case studies (coloured circles) for the four commercially
important marine species. Shown is the percentage of fish assigned to the sample/area of origin and to other samples/areas (arrows). (a) Atlantic cod
(G. morhua) case study: Northeast Arctic cod (?/e ow), North Sea cod (blue), Baltic cod (red). (b) Atlantic herring (C. harengus) case study: Northeast

; case study: Irish Sea/Celtic Sea sole (blue%, Thames/Belgian Coast (yellow). (d)

Atlantic herring (yeIIow), North Sea herring (blue). (c) Sole (S. solea
European hake (M. merluccius) case study: Mediterranean hake (blue), Atlantic hake (yellow).
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Fiskivinnan og arvafrgdi

e Adrar verkatlanir

e Alivinnan
e Kannadu aldan laks id var funnin uti i nattdruni
e Kundivid 195 SNPum siga hverjum aligki 34 ut av 36 laksum komu fra

e Vid 300 SNPum ->35/36

Journal List » BMC Genet »v.11; 2010 » PMC2818610

The Open Access Publisher Genetics

[( BioMed Central @c

this article | search | submit a manuscript | register

BMC Genet. 2010; 11: 2. PMCID: PMC2818610
Published online 2010 Jan 6. doi: 10.1186/1471-2156-11-2

A comparison of SNP and STR loci for delineating population structure
and performing individual genetic assighnment

Kevin A Glover ™ Michael M Hansen 2 Sigbjern Lien,® Thomas D Als 4 Bjern Heyheim,® and @ystein Skaala’

Author information » Article notes » Copyright and License information »

This article has been cited by other articles in PMC.
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e Arvafr@di er eitt sera hent ambod i0 kann brukast i fiskivinnuni

» Hjalpa vid at skipa burdardyggan fiskiskap
* Minka um d6logligum, 6skrasettum og oskipadum fiskiskapi
e Hjalpitdl i stovnsumsiting

e Sporfgri
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