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FRUKTBZRI A SEYDI

Hvi kanna fruktbeeri?

Framtidar mgguleikar

Malreettad aling

Hvat kann avirka fruktbeeri
Vistfradiligir faktorar
Vedur, lendid, hvussu veel seydurin er fyri, o.a.
Genetiskir faktorar

Arvaeginleikar ella ilegur




GENETISK FRAVIK

Arvamaterialid: DNA A = Adenine

Hvat er eitt genetiskt fravik?

H

DNA = Ordabodk ella Sprotin

o

T = Thymine \‘H\

H

Protein = umsett ord

Fravik = stavivilla

Hvat er eitt fruktbaeris fravik?

BMPR1B, BMP15, GDF9,
BAGALNT2 og LEPR

| 2020 véru 19 fruktbaeris
fravik kend i seydi

C = Cytosine f’j\

L]

G = Guanine “‘HHE
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KANNINGIN

= Hypotesan:
“Hagt fruktbeeri i faroyskum seydi kann setast i
samband vid serstgk genetisk fravik i serstakum ilegum”

= Ultraljod skanningar: 486
= BIl6droyndir av seydi: 503
= DNA Grdrigid
= Neerkanning (sekvensering): 16 syni

= llegu kanning (GWAS): 362 syni Fargil  Baame

Farm 2  Bunadarstovan

Farm 3 Skala

Farm 4 Kalsoy, Mikladalur
and Djapadalur




URSLIT AV ULTRALJOD
SKANNINGUM

= Lambatal er avirkad av aldri
(mynd 2)

= Fleirlembu prosent
(multiple birth percent)

= Storur munur imillum synisgkini

Tal av fostrum i prosent hja 6m i ymiskum aldrum (Mynd 2)

% of age groups scanned to 0, 1 or 2

100%
90%
80%
70%

fetuses

Fetus numbers in % for all age groups

60%
50%
40%
30%
20%
10%

0%

1 2 3 1 5 6 7

Age of ewes

Rokning av fleirlembu prosenti (Talva 1)

mil

m2

Barmarnar Bunadarstovan Skala Kalsoy
Scanned ewes 44 152 114 176
Scanned 0 6 9 7 7
number of 1 32 104 69 87
foetuses 2 6 39 38 82
Multiple birth 13.6% 257 % 33.3% 46.6%




NARKANNING
(SEKVENSERING)

5 gki voru vald
» BMPR1B
» BMP15 exon 1 og 2
» GDF9 exon 1 og 2

16 syni voru vald grundad a
undanfarnar lembingar

9 syni vid hggum fruktbeeri
7 syni vid lagum fruktbeeri

Hvar sekvenseradu gkini eru a seyda kromosomum (Mynd 3)
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TVEY FRAVlK e 750: G2 A = Synonym fravik
FUNNIN i BMPR1B « 753: A=>G = Eingin avirkan a fruktbaeri
Einki fravik (Mynd 4) Baedi fravikini (Mynd 5)
50 o et 60 430 d ®
A6 A G @B A c B A T A G A 6 A 6 @B A~ ¢c B A~ T A G
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EITT FRA\"K FUNNID e Tvey CTT ¢ Eitt CTT = Indel fravik (insertion/deletion)
i BMP15 EXON 1 = Eingin avirkan a fruktbaeri

Insertion/Innskot (Mynd 6) Deletion/Burturfall (Mynd 7) Leucine (Mynd 8)

¢ AaAT B T 6 ﬁGﬁﬁTCgFGGGGﬁ

W-—-G-

_R__I —
AGAATCCT GEGGA
~R--1-€L--LY-W--G-




YVIRLIT AV
FRAVIKUM

Einki kent fruktbaeris
fravik funnid

2 fravik  BMPR1B
1 fravik i BMP15 exon 1
Eingi urslit fra

syni 15-16

GDF9 exon 2

Sequencing sample

Gene Name variant 1 2 3 4 5 6 9 10 11 12 13 14 15 16
FecBE T46A=G A A A A A A A A A A A A
BMPRI1B T50G=A G A R! A A A R R R R R R
T53A=G A G R G G G G G G R G G
- 3ntdelat27or 30 HET? HET HET HET CTT  HET DEL® HET DEL HET DEL  HET
301G=T G G G G G G G G G G G
BMP135el
FecXtx 302_204delCTA CIA CIA CIA CIA CTA CTA CTA CTA CTA CTA CTA
c.310insC - - - - - - - - -
FecX® T18C=T C C C C C C C C C C C C
FecX® 871C=T C C C C C C C C C C C C
FecX! 896T=A T T T T T T T T T T T T
BMP15e2 FecX™ 950C=T C C C C C C C C C C C C
FecX*- 962G=A G G G G G G G G G G G G
FecX® 1009A=C A A A A A A A
FecXE 1100G=T G
GDF%1 FecG! 260G=A G
GDF%2 bad sequences
' R: Heterozygotic A and G. (Talva 4)

1.
2: HET: Heterozygotic CTT and deletion
3

- DEL: deletion




ILEGUKANNING
(MDS PLOT)

Samanboru gll synini
Tydiligir hdpar fyri hvgnn
bonda
Reytt: Barmarnar (1)
Blatt: Bunadarstovan (2)
Gront: Skala (3)
Svart: Kalsoy (4)

mdsSV5

0.05
1

0.00
1

-0.05

-0.10

Relatedness plot (MDS) (Mynd 10)
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ILEGUKANNING
(GWAS)

Kanna statistiskt samband
imillum tal av lombum og ilegur

Gjart fyri gll syni samanlagt og
fyri seyd hja einstgku bondunum

Eingin hahus, bert fa punkt eru
naer vid at vera signifikant

—log1(p)

Manhatta plot av gllum synunum (Mynd 11)
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Creamoscrme:

Bunadarstovan - 25.7% mbp (Mynd 13)
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Skala - 33.3% mbp (Mynd 14) Kalsoy - 46.6% mbp (Mynd 15)




NIDURSTODA 0G SAMANUMTOKA

= Hypotesan kundi ikki progvast

Eingi fruktbaeris fravik funnin

= Neerkanning (sekvensering)

= {legukanning (GWAS)

= Kend fruktbeeris fravik 6sannlik i faroyskum seydi

= Ovanliga hggt fleirlembu prosent vard funnid

= Haegsta fleirlembu prosentid var 46,6% ella 1,43 lomb pr aer




FRAMTIDARGRANSKING

= Kann hgga fleirlembu prosentid koma av ikki-genetiskum
orsgkum?

= Flushing

= Vistfrgdiligir faktorar

= Nattdran

= GOOska av haga, vedur, natturligt skjol, o.a.

= Seydahald
= Fodur, vitaminir og mineralir, fjos, klipping, veelferd, o.a.

= Hvussu verdur hetta kannad?




SERLIGA TOKK TIL
VEGLEIDARAR, BONDURNAR OG FIGGJARLIGU STUDLARNAR

MOQWI

P/F Mowi Faroes P/F JFK P/F Borg
P/F JFK Trol

SINCE e”%é';& 1888
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Bondafelag

Foroya Tocoug Bjé‘"

L/F Meginfelag P/F Faroya Bjor P/F Vardin
Bdnadarmanna MBM




