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COVID-19 tann 14. septembur 2022

• 228 tjóðir ávirkaðar...higartil

• 614 milliónir smittað

• 6,5 millónir deyð

• Ymiskt, hvussu korona ávirkar

• Alt frá ongi sjúkueyðkenni til lívshættislig 

sjúkueyðkenni

• Kann ílegusamansetingin hava týdning?



Hví tosa um ílegusamanseting?



COVID-19 Host Genetics Initiative







Hvat vistu vit um koronuvirusið beinanvegin?

• Líkskapur millum SARS-CoV og COVID-19 (Lu et al. 2020)

• ACE2 er hurðin inn í kyknuna

• Reseptorur í yvirflatanum á ymsum kyknum 

• Tal av reseptorum kann hava ávirkan á sjúkugongdina 

• ACE2 er eitt møguligt target fyri eina vaccinu



Í Føroyum kanna vit, um ávísar ílegur hava
samband við ymisk sjúkueyðkenni

Øll Kvinnur Menn

Tal av luttakarum (%)  138 72 (52.17) 66 (47.83)

Miðalaldur (SD) 38.83 (±21.14) 38.83 (±21.14) 42.71 (±18.46)

Hava sjúkueyðkenni (%) 129 (93.48) 68 (94.44) 61 (92.42%)

Hava ikki sjúkueyðkenni (%) 9 (6.52) 4 (5.56) 5 (7.58%)

Miðaltal av sjúkueyðkennum (SD) 7.4 (±3.97) 7.8 (±4.17) 7.0 (±3.7)

Kanning 1 Kanning 2 Kanning 3 Kanning 4

Case’ir (F/M) 41 (22/19) 62 (30/32) 66 (31/35) 58 (33/25)

Miðal aldur (SD) 40.27 (±18.83) 39.55 (±23.07) 38.13 (±23.02) 41.78 (±20.01)

Kontrollar (F/M) 87 (45/42) 66 (37/29) 62 (36/26) 70 (34/36)

Miðal aldur (SD) 40.53 (±20.77) 41.29 (±16.97) 42.92 (±16.25) 39.35 (±20.24)



Blóðroynd til ílegulesing

DNA hjá tí einstaka
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sekventering

Seta saman
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Føroyar í mun til Europa

• Føroyingar bólka seg fyri seg sjálvar

• Kann hava týdning fyri sjúkugongd og viðgerð

O=Ongi sjúkutekin
A=Álvarslig sjúkutekin

O
A

• Føroyingar bólka seg fyri seg sjálvar

• Kann hava týdning fyri sjúkugongd og viðgerð

• COVID-19-sjúklingarnir bólka seg væl saman



GWAS – Genome Wide Association Study

Lydersen et al. 2022 í gerð



Zhang et al. 2021
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Úrslit
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Niðurstøða

Vit hava

• Ílegulisið øll tey smittaðu, sum vildu luttaka frá fyrstu bylgju

• Kanna ílegur saman við øðrum faktorum

• Tal av sjúkueyðkennum, andaneyð, sjúkugongd 

• Ikki stórur munur millum case’ir og kontrollar

• Flestu ílegur, vit funnu, høvdu samband við immunverjuna

• Íleguupplýsingar hjálpa til við viðgerð

• Íleguupplýsingar hjálpa til við váðameting
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